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ไวรัสไข้เลือดออกเด็งกี่ (DENV) เป็นสมาชิกของ Family Flaviviridae ในปัจจุบัน WHO จัด โรคที่เกิดจาก DENV เป็นหนึ่งในกลุ่มของ emerging and reemerging infectious disease ทั้งนี้เพราะในช่วง 10 ปี ที่ผ่านมามีการแพร่ระบาดของ DENV เข้าไปในเขตที่ไม่มีการระบาดมาก่อน และผู้ป่วยเพิ่มมากขึ้น อาการรุนแรงพบมากขึ้น  เมื่อเริ่มมีอาการไข้จากการได้รับ DENV การพยากรณ์โรคว่าผู้ป่วยรายใดจะมีการดำเนินโรคไปในทางรุนแรง (DHF/DSS) หรือไม่  ยังไม่สามารถกระทำได้เนื่องจากยังไม่พบ early marker ของอาการโรครุนแรง ซึ่งอาจจะเนื่องมาจากข้อจำกัดในการศึกษาและวิจัยหลายประการ  โครงการวิจัยนี้พยายามศึกษาความแตกต่างระหว่าง gene expression profile ใน PBMC ของผู้ป่วย DF เปรียบเทียบกับ PBMC ของผู้ป่วย DHF โดยใช้เทคนิค microarray analaysis  เพื่อตรวจหา mediators ซึ่งอาจจะกลายเป็น marker ของ DHF/DSS ในอนาคต   จากผลการศึกษา genetic profile ใน PBMC ช่วง day(-1) ถึง day(-2)  หรือในช่วง 1-2 วันก่อนอาการไข้ลง  พบว่า dominant profile ในช่วงดังกล่าวจะมีการแสดงออกของ gene ในกลุ่ม chemokines/chemokine receptors, MHC-II และ complement activation   ซึ่งสอดคล้องกับความรุนแรงในการติดเชื้อเนื่องจาก gene ทั้ง 3 กลุ่มนี้มีบทบาทสำคัญใน imflammation, vascular damage และ antigen-antibody complex formation  ทางโครงการไม่พบ panel ของ cytokines ดังที่มีรายงานจากนักวิจัยกลุ่มอื่นๆ ทั้งนี้อาจจะเนื่องมาจากความแตกต่างในระยะของโรค

นอกจากนี้ทางโครงการได้ศึกษาบทบาทของสายพันธุ์ไวรัสไข้เลือดออกเด็งกี่ต่อการแสดงออกของ host gene ใน THP-1 cell line พบว่าไวรัสที่แยกได้จากผู้ป่วย DHF/DSS และไวรัสที่แยกได้จากผู้ป่วย DF  มีผลกระทบต่อการแสดงออกของ THP-1 gene แตกต่างกันอย่างมีนัยสำคัญ  ทั้งในแง่ของจำนวน gene และชนิดของ gene โดยพบว่าไวรัสจากผู้ป่วย DHF  มีผลต่อการแสดงออกของจำนวน gene ที่มากกว่า (90 genes ต่อ 70 genes)และชนิดของ gene ซึ่งไวรัสจากผู้ป่วย DHF/DSS มีผลกระทบต่อการแสดงออกส่วนใหญ่จะเป็น gene ที่เกี่ยวข้องกับ immune response suppression และ inflammation ผลจากการทดลองนี้แสดงให้เห็นชัดเจนว่าสายพันธุ์ของไวรัสมีบทบาทที่แตกต่างกันต่อ genetic response ของ host cell ซึ่งน่าจะส่งผลต่อความแตกต่างของ disease outcome

